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Spektrometry mas - pojedynczy kwadrupol

Pojedynczy kwadrupolowy spektrometr mas posiada jeden kwadrupolowy
analizator mas. Kwadrupolowy analizator mas dziata jak filtr masowy,
umozliwiajac wybér konkretnego analitu, o okreslonym stosunku m/z,
ktorym analityk jest zainteresowany (tryb ,single ion monitoring”), a takze
umozliwia oznaczenie szeregu réznych zwigzkow (o réoznym zakresie m/z)
w tym samym czasie (tryb ,full scan monitoring”).

Oferowane przez Thermo Scientific spektrometry mas petne sg
innowacyjnych rozwigzan technologicznych. Dostepne s3 dwa modele
spektrometréw mas z pojedynczym kwadrupolem: ISQ™ EC oraz ISQ™ EM,
réznigce sie zakresem m/z oznaczanych zwigzkéw oraz mozliwoscia
zastosowania réznych zrodet jonizacji.

Detektory Thermo Scientific™ ISQ™ EM oraz ISQ™ EC mozna
swobodnie podtaczy¢ do systemdédw wysokosprawnej chromatografii
cieczowej HPLC oraz UHPLC, umozliwiajac swobodg i rzetelng prace jako
zestawy LC-MS. Prostota podtaczenia, tatwosc obstugi i utrzymania
spektrometréw, intuicyjne oprogramowanie Chromeleon oraz zwiekszenie
mozliwosci aplikacyjnych systeméw HPLC to gtéwne powody wyboru
spektrometréw mas Thermo Scientific typu pojedynczy kwadrupol.

Cechy spektrometrow:

e Wytrzymate i solidne zrdodto jonizacji pod cisnieniem atmosferycznym (API) z wymiennymi sondami HESI i APCI (dot. ISQ™
EM) pozwalaja na analize najbardziej wymagajacych probek ze ztozong matryca. Wymiana zZrédta jest prosta i nie wigze sie
z utratg prézni

e Specjalnie opracowane potozenie wysokowydajnych sond HESI i APCI pozwala na zwiekszenie wydajnosci jonizacji

i stabilnosci rozpylania w szerokim zakresie przeptywéw

Whbudowane wzorce odniesienia do automatycznej kalibracji przyrzadu

Ultraszybkie skanowanie umozliwiajgce jednoczesng analize jonéw dodatnich i ujemnych

Utatwione opracowanie i optymalizacja metod przy zastosowaniu zrédta jonéw o nowej technologii

Mozliwos¢ identyfikacji zwigzku poprzez jego fragmentacje - dysocjacja indukowana zderzeniami (CID)

Petna kontrola z poziomu oprogramowania Thermo Scientific™ Chromeleon™ Chromatorgaphy Data System (CDS)

Obstuga specjalnej otwartej (dla wielu uzytkownikéw) wersji oprogramowania Chromeleon™ XPS

Parametry techniczne:

ISQEM

naliza LC-MS z rozszerzonym zakresem mas
oraz dwoma zrédtami jonizacji (HESI oraz
HESI/APCI)

Rutynowe analizy IC-MS oraz LC-MS,
optymalny dla matych czasteczek
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https://www.thermofisher.com/pl/en/home/industrial/mass-spectrometry/liquid-chromatography-mass-spectrometry-lc-ms/lc-ms-systems/single-quadrupole-lc-ms.html
https://www.thermofisher.com/order/catalog/product/ISQEM-ESI-APCI
https://www.thermofisher.com/order/catalog/product/ISQEM-ESI-APCI
https://www.thermofisher.com/order/catalog/product/ISQEC000LC
https://www.thermofisher.com/order/catalog/product/ISQEC000LC
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Chromatografia jonowa IC oraz cieczowa HPLC i

Aplikacje Chromatografia cieczcowa HPLC i UHPLC UHPLC
Zakres mas 10 - 2000 m/z 10-1250m/z
Wspierane tryby |Full scan/SIM Full scan / SIM
Wydajnos¢ |Rozdzielczo$¢ masyljjednostka (< 1.0 Da) jednostka (< 1.0 Da)
Doktadnos¢ masy |<+0.1Da <+0.1Da
Czestotliwose 1450000 (Da/s) do 20000 (Dars)
skanowania
Stabilnos¢ masy <0.1Daprzez48h <0.1Daprzez48h
Szczegoty |Rodzaj HESI oraz HESI/APCI HESI
dotyczace
srédia Zakres przeptywu |do 2mL/min do 2mL/min
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